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La detección inequívoca de fitopatógenos presentes en el suelo es difícil de realizar con los
métodos convencionales. En contraste, con las tecnologías basadas en ADN es posible realizar una detección rápida y precisa de microorganismos presentes en el suelo, incluyendo patógenos de cultivos. El objetivo de este trabajo fue realizar un análisis metataxonómico de suelo de cultivo de jitomate (Solanum lycopersicum L.) bajo condiciones de invernadero para identificar la estructura poblacional de los hongos en el suelo. Las muestras se colectaron en dos invernaderos (A y B) en Tlaxcala, México, donde se han cultivado jitomates por al menos 5 años. Para el análisis de diversidad fúngica, se amplificó la región ITS1-2. La secuenciación masiva se realizó en un equipo PGM Ion Torrent y los datos se procesaron usando una línea de comando propias. El análisis metataxonómico1 identificó 194 y 395 especies en los invernaderos A y B respectivamente, entre las más abundantes se encuentran los fitopatógenos Fusarium oxysporum con abundancias relativas de 17.8 y 21.1 y Fusarium sp. con abundancias de 3.3 y 23.1 en los invernaderos A y B respectivamente. Esto sugiere que existe un alto potencial de infección para las plantas y que se requiere de un manejo adecuado para prevenir posibles enfermedades ocasionadas por hongos fitopatógenos del suelo. El uso de técnicas moleculares como herramienta de identificación molecular de patógenos de cultivos es una estrategia medular para el control y manejo de enfermedades que afectan el rendimiento y calidad de los cultivos.
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